بنام خدا


هدف کلی  و معرفی واحد درسی : آشنایی با اصول شیمی پروتئین ها از قبیل ساختمان​های اول، دوم و سوم آن​ها، روش​ های خالص​سازی و شناسایی پروتئین​ها، روش​های تعیین خصوصیات و ساختار پروتئین​ها، آنزیم​ها و ساختمان و نحوه عمل آن​ها، آشنایی با مبانی پروتئومیکس،‌ آشنایی با راهکارهای مهندسی پروتئین از قبیل روش​های منطقی(Rational) و تکامل هدفمند پروتئین​ها، آشنایی با کاربردهای صنعتی مهندسی پروتئین.

 انتظار می رود فراگیران بعد از گذراندن این دوره بتوانند :
1- ساختمان پروتئین و پیچش آن(۳ ساعت)
2- آشنایی با روش​های متفاوت خالص سازی از قبیل ژل فیلتراسیون، تعویض یون، یون هیدروفوبیک، کروماتوگرافی، کروماتوگرافی تمایلی(۶ ساعت)
3- روش​های شناسایی کیفی و کمی پروتئین​ها از قبیل روش​های BCA ، Bradford و Lowry (۳ ساعت)
4- روش​های تعیین خصوصیات ساختمانی(Structure characterization) پروتئین​ها شامل روش​های تعیین توالی و ساختار که شامل مراحل زیرذ  می شود: (۹ ساعت)
Hydrolysis, Seperation, Quantitative analysis( Determining amino acid composition 

N- terminal amino acid analysis

C-terminal amino acid analysis

Edman degradation (Design into peptide fragments, The Edman degradation reaction, Limitation of the Edman degradation)

Mass spectrometry

X-Ray Crystallography

NMR

Peptide mapping

5- مبانی پروتئومیکس(۶ ساعت)
6- بررسی روش​های مختلف Protein Interaction نظیر
Protein-Protein Interaction

Microarray

Protein-large molecule Interaction

Protein-small molecule Interaction
7-  آنزیم​ها، ساختار و فعالیت آن​ها(۶ساعت)
8- روش​های مهندسی ژنتیک شامل (۹ساعت):
الف) روش​های Rational که شامل دو بخش Rational deisgn و De Novo protein design می​شود.
ب) تکامل هدفمند(Directed evolution) که دو بخش DNA shuffling و موتاژنز هدف یابی شده و غربالگری و انتخاب می​شود.
۹- طراحی پروتئین​ها هدفمند برای کاربردهای خاص بیولوژیکی (۶ ساعت)
۱۰- ملاحظات دارورسانی پروتئین​ها

ارائه اسلاید، فیلم آموزشی، تکلیف درسی،‌ پرسش و پاسخ
                     
حداقل ۶۰ و حداکثر ۸۰٪ نمره پایانی  به صورت امتحات کتبی خواهد بود که می​تواند به صورت تستی و یا تشریحی و یا ترکیبی از هر دو باشد. حداقل ۲۰٪ و حداکثر ۴۰٪ نمره پایان ترم مرتبط با فعالیت​های دانشجو در ارائه سمینار(سمینارها) خواهد بود. موضوع سمینار توسط مدرس یا مدرسین درس در ابتدای ترم تحصیلی در اختیار دانشجویان قرار می​گیرد و دانشجو موظف است براساس تاریخی که مدرس یا مدرسین تعیین می​نمایند نسبت به ارائه سمینار براساس آخرین یافته​های منتشر شده، اقدام نمایند.
حداقل نمره قبولي برای این درس : ۱۴
تعداد ساعات مجاز غيبت برای این واحد درسی :  ۳ جلسه

1- Protein Purification: Principles, High Resolution Methods, and Application, Author: Jan-Christer Janson, Third Edition, John Wiley & Sons last Edition.
2- Protein engineering protocols. Volume 352 of Methods in Molecular Biology, Kristian M. Mulller, Katja M. Arndt, Springer & Business Media, last Edition.
3- Methods in Enzymology, Protein Engineering  for Therapeutics, Part 2, K, Authors: Dane.

4- Wittrup, Gregory L. Verdine, Academic, last Edition.


از این منابع نمی توان سوال آزمون طرح کرد. این منابع صرفا به منظور تعمیق یادگیری دانشجویان به آنها معرفی می شوند. 
اینترنت و مقالات مرتبط

معرفی فرصتهای احتمالی و فراهم شده توسط اعضای هیئت علمی گروه / دانشگاه/ سایر دانشگاهها در طول ترم برای یادگیری بیشتر شامل لیست کارگاهها، وبینارها، کنفرانس ها ، ژورنال کلاب ها و .... به فراگیران
شرکت درسمینارها و جلسات ژورنال کلاب

مدرس / مدرسین دوره ( تلفن ، ایمیل و ....): 

دکتر اکبرزاده: Akbarzadehp@tbzmed.ac.ir
دکتر مهدی زاده: Mehdizadehe@tbzmed.ac.ir
 کارشناس آموزشی ( تلفن ، ایمیل و ....): 



راهنمای  واحد درسی شیمی و مهندسی پروتئین  درنیمسال اول سال تحصیلی  1401-1402





مدرس / مدرسین: دکتر اکبرزاده- دکتر مهدی زاده


پیش نیاز یا واحد همزمان: ندارد


تعداد واحد :  ۳      نوع واحد :  نظری    مقطع : دکتری تخصصی


تعداد جلسات :  ۵۱ ساعت نظری          


تاریخ  شروع و پایان جلسات :  


زمان برگزاری جلسات در هفته  : روزهای ..............   


مکان برگزاری جلسات حضوری : دانشکده داروسازی





اهداف آموزشی واحد درسی








شیوه ارائه آموزش 








شیوه ارزیابی دانشجو 








منابع آموزشی








منابع آموزشی برای مطالعه بیشتر








فرصت های یادگیری








اطلاعات تماس  
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